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Resumen de la Tesis (no emplee más de 200 palabras) 

 

El virus de la Anemia Infecciosa del Salmón ha causado pérdidas cuantiosas en la acuicultura 

mundial, atacando también recientemente a nuestro país. Han sido descritos una serie de 

marcadores de virulencia asociados a proteínas de membrana del virión, los que definen 

distintas cepas circulantes. Notablemente, aparentes detecciones en el gen de una de las 

proteínas de superficie, están directamente relacionadas con la patogenicidad de cepas 

específicas, con una variante no patógenica que contiene el gen completo. Esta investigación 

ha evaluado y resuelto de modo funcional la influencia de la variabilidad en el largo de este 

gen viral, en la infectividad de ISAV, describiendo además funciones novedosas para otra 

proteína de la superficie. Este resultado plantea nuevas e interesantes interrogantes respecto 

al equilibrio de las actividades de las proteínas de membrana viral. Por otra parte, se ha 

desarrollado un péptido sintético con actividad antiviral contra ISAV, in vitro. La molécula fue 

obtenida inicialmente desde el análisis de una librería de péptidos, contenida en fagos, y el uso 

de proteínas recombinantes como blancos. Esta plataforma es flexible y expandible, y 

permitirá en un futuro, el desarrollo de péptidos contra otras proteínas asociadas a patógenos. 

 

 


