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Resumen de la Tesis  

Piscirickettsia salmonis es uno de los patógenos más persistentes de la industria 
salmonicultora chilena. En este trabajo se identificó y caracterizó alelos del Complejo Mayor de 
Histocompatibilidad (MHC) como marcadores inmunogenéticos de resistencia y/o 
susceptibilidad a P. salmonis en peces salmónidos de cultivo. Para ello se trabajó con muestras 
tanto en el escenario de centros de cultivo naturalmente infectados como en desafío 
controlado, utilizando las tres especies salmónidas mayormente cultivadas en Chile: Salmo 
salar, Oncorhynchus mykiss y Oncorhynchus kisutch. Mediante electroforesis en geles de 
gradiente denaturante (DGGE) y secuenciación de DNA, combinado con diversos análisis de 
bioinformática, genética de poblaciones y de estadística se caracterizaron los alelos a nivel 
poblacional del MHC. Comparando individuos sobrevivientes versus mortalidades a causa del 
patógeno, definimos alelos altamente asociados con resistencia y/o susceptibilidad a la 
bacteria los cuales están siendo utilizados como potenciales marcadores de selección de 
reproductores. Adicionalmente, se realizó un análisis evolutivo sobre los orígenes de la 
diversidad del MHC clase II alfa y beta en salmónidos, concluyendo que tanto la recombinación 
como la selección positiva son elementos importantes en la generación de diversidad en estas 
moléculas. 

 

                                                             
 


