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Resumen de la Tesis  

Piscirickettsiasalmonis es una bacteria Gram negativa, agente etiológico de la Piscirickettsiosis, 

enfermedad que desde hace más de dos décadas amenaza seriamente la sustentabilidad de la 

salmonicultura en Chile. No obstante, el gran impacto económico que produce esta 

enfermedad en la industria salmonera, aspectos básicos de la biología del patógeno son aún 

desconocidos, incluyendo mecanismos de virulencia. 

                                                             
 



En otros patógenos, el conocimiento de los mecanismos de virulencia ha conducido al diseño 

de nuevas herramientas profilácticas, como de vacunas mejoradas o de fármacos eficaces. De 

acuerdo a los antecedentes señalados y teniendo en cuenta que en muchos patógenos los 

mecanismos de virulencia y patogenicidad están dados por la secreción de moléculas 

efectoras a través de uno o más de los sistemas de secreción bacterianos, este trabajo de tesis 

propuso estudiar los mecanismos de patogenicidad y virulencia de P. salmonis con la finalidad 

de obtener información clave para el diseño de nuevas alternativas de control para erradicar 

la enfermedad. 

Se utilizaron diferentes estrategias para la búsqueda de los genes que conforman los distintos 

sistemas de secreción en P. salmonis; i) diseño de cebadores degenerados basados en 

regiones conservadas de las principales proteínas de cada uno de estos sistemas y ii) 

secuenciación parcial del genoma de la bacteria. Se logró determinar que el patógeno 

contiene al menos los sistemas de secreción Tipo I (SSTI) y Tipo IV-B (SSTIV-B) o Dot/Icm 

(Deficient in Organelle Trafficking/Intracellular Multiplication). Adicionalmente, se logró 

obtener la secuenciación parcial del genoma de P. salmonis, lo que entregó información 

adicional, relacionada a dos potenciales mecanismos de virulencia. El primero, corresponde al 

Pili Tipo IV, uno de los principales mecanismos de virulencia de F. tularensis que participa en la 

adhesión. El segundo corresponde a genes flagelares, los que podrían participar en activación 

de respuesta inmune y formación de biofilm. 

 

 


